HDGCEHF) #h T K A5 5 3y 2025%4A~26%3HA (BT m)

2025447 54 6 A 78 8A 98 108 118 128 2026418 2A 3R FnE

4.66 4.64 4.69 4.53 4.58 4.58 4.79 4.74 4.71

4.66 4.65 4.70 4.52 4.54 4.58 4.78 4.74 4.70

4.66 4.65 4.71 4.52 4.50 4.57 4.79 4.73 4.69

4.65 4.66 4.68 451 4.51 4.60 4.79 4.72 4.69

4.66 4.67 4.66 4.51 4.50 4.59 4.79 4.72 4.69

4.66 4.70 4.66 451 4.53 4.58 4.78 4.72 4.70

4.65 4.69 4.67 4.50 4.61 4.59 4.78 4.71 4.71

4.64 4.68 4.69 4.50 4.66 4.58 4.79 4.71 4.70

4.64 4.71 4.74 4.52 4.73 4.57 4.78 4.73 4.69

4.65 4.76 4.77 4.52 4.71 4.63 4.78 4.72 4.69

4.65 4.73 4.77 4.54 5.01 4.62 4.77 4.72 4.69

4.65 4.72 4.70 4.53 4.81 4.62 4.77 4.72 4.68

4.69 4.70 4.68 4.55 4.69 4.61 4.77 4.73 4.70

4.68 4.68 4.69 4.57 4.64 4.61 4.76 4.72 4.71

4.67 4.67 4.69 4.56 4.63 4.60 4.76 4.72 4.70

4.65 4.68 4.66 4.54 4.61 4.60 4.75 4.72 4.70

4.64 4.71 4.62 4.55 4.63 4.61 4.75 4.72 4.70

4.64 471 4.59 4.57 4.62 4.66 4.75 471 4.69

4.64 4.69 4.57 4.57 4.60 4.68 4.75 4.70 4.69

4.65 4.69 4.57 4.57 4.60 4.71 4.74 4.70 4.70

4.65 4.75 4.57 4.55 4.60 4.74 4.73 4.70 4.71

4.65 4.80 4.58 4.54 4.62 4.74 4.74 4.70 4.69

4.66 4.75 4.64 4.53 4.66 4.75 4.74 4.71 2.74

4.65 4.76 4.70 4.54 4.62 4.76 4.74 4.71

4.64 4.74 4.68 4.60 4.60 4.77 4.74 4.71

4.63 4.73 4.63 4.64 4.61 4.76 4.74 4.72

4.64 4.71 4.61 4.66 4.60 4.78 4.73 4.73

4.64 4.70 4.58 4.66 4.59 4.78 4.73 4.72

4.64 4.70 4.58 4.66 4.58 4.79 4.72 4.72

4.63 4.71 4.54 4.65 4.58 4.79 4.72 4.73

4.70 4.63 4.58 4.74

4.65 4.70 4.65 4.56 4.62 4.66 4.76 4.72 4.61 4.66
4.69 4.80 4.77 4.66 5.01 4.79 4.79 4.74 4.71 5.01
4.63 4.64 4.54 4.50 4.50 4.57 4.72 4.70 2.74 2.74




